
Genus Paramecium as a model system for study 
biodiversity in Ciliates

IRCN-BC, Guam, 26-29 July, 2016

Maria Rautian
St Petersburg State University

St. Petersburg, Russia



Schematic  images of maior Paramecium morphospecies
according to Fokin, 2010



Phylogenetic Relationships of the Genus Paramecium
Inferred from Small Subunit rRNA Gene Sequences

Struder-Kypke et al., 2000



• Морфология

• Молекулярная филогения

• Географическое распространение

• Внутривидовая структура (syngens)



• Сингены – репродуктивно изолированные 
группы внутри морфологических видов, не 
имеющие морфологических различий (виды-
двойники)



CCCS (Culture collection of Ciliates and their symbionts). 
It includes more than 1000 clones of different Paramecium species, 

intraspecious groups, geographic locations. 







Distribution of different P.bursaria
syngens all over the world.



Conclusions

• Молекулярная филогения отражает 
сингенную структуру, т.е. по 
последовательностям маркерных генов 
можно идентифицировать виды-двойники 
(сингены)

• По крайней мере, в случае P.bursaria, 
сингены занимают обширные, 
пересекающиеся, но тем не менее,  
различные ареалы. 



P. putrinum phylogeny



Distribution of P.putrinum syngens



P.multimicronucleatum molecular diversity 
inferred by COI sequence



Описание новых видов



P.multimicronucleatum molecular diversity 
inferred by COI sequence





Paramecium ossipovi sp. nov.



Paramecium ossipovi sp. nov.



Paramecium sp.nov. (Paramecium ossipovi) 
Interphase MI big and  definitly has  internal structure



Different  types  of  the CV in Paramecium

Type 1 Type 2



Paramecium ossipovi, sp. nov.
has  short  collected  channales



Collecting places of P.ossipovi sp.nov.



Krenek et al., 2015
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Phylogenetic tree
of Subgenus 

Cypriastomum



Paramecium nephridiatum
KUZ 62-1
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Phylogenetic tree
of Subgenus 

Cypriastomum



• Описание нового вида – сравнение одного 
множества разнообразных организмов с 
другим множеством и поиск хиатуса.

• Следовательно, невозможно описывать вид 
по одному представителю
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For describing a new morphospecies, it should be 
sufficient to  have one obvious morphological character 
that differs from relative ciliates 

(Foissner et al. 1999).








